LS23-028 - mIDIAMANT: machine learning decodes interaction archetypes
of membrane proteins to predict the effect of genetic variants

Zusammenfassung

Medikamentenentwicklung beschleunigen: Membranproteine spielen eine wichtige Rolle bei der Entstehung von
Krankheiten. Dennoch ist wenig dariiber bekannt, welche Proteine wie miteinander kommunizieren. Giulio Superti-Furga
und sein Team erstellen mit Hilfe von Kl eine Landkarte der Proteininteraktionen, um den Prozess der Entwicklung neuer
Medikamente zu beschleunigen.

Vertiefende Informationen zum Projekt finden Sie auf der englischen Version der Website.
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